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1. ldentificacdo do OGM

Designacado do OGMmilho MON-87427-7 x MON-89034-3 X DAS-01507-
1 x MON-87411-9 X DAS-59122-7 x DAS-40278-9.

Caracteristica Inserida: resisténcia a insetos e tolerancia aos herbicidas
glufosinato de amonio, glifosato e 2,4-D.

Método de introducéo da caracteristicaO milho MON-87427-7 x MON-
89034-3 x DAS-01507-1 x MON-87411-9 x DAS-59122-DAS-40278-9
foi desenvolvido por melhoramento genético classieado resultado do
cruzamento classico entre os milhos MON-87427-7NvB9034-3, DAS-
01507-1, MON-87411-9, DAS-59122-7 e DAS-40278-9.

Uso proposto:manipulacao, transporte, transferéncia, comereigéia,
importagcéo, exportacdo, armazenamento, consumscarte, e de seus
derivados.



2. Proteinas Expressas:
Cry1A.105 - confere resisténcia a inseto;
Cry2Ab2 - confere resisténcia a inseto;
Cry1F - confere resisténcia a inseto;
Cry34ADb1 - confere resisténcia a inseto;
Cry35ADb1 - confere resisténcia a inseto;
ADD-1 - confere tolerancia ao herbicida 2,4-D;
CP4-EPSPS - confere tolerancia ao herbicida glibpsat
PAT- confere tolerancia ao herbicida glufosinat@ag®nio;

3. Area de Restricio Ambiental:Conforme estabelecido no art. 1° da
Lei 11.460, de 21 de marco de 2007, “ficam vedadussguisa e 0
cultivo de organismos geneticamente modificadoderaas indigenas
e areas de unidades de conservacao”

4. Fundamentacdo TécnicaA Dow AgroSciences Industrial
Ltda. requer, na forma da Lei n° 11.105, de 24 deonde 2005, do
Decreto 5.591, de 22 de novembro de 2005, e ddiR@soNormativa
N° 5, de 12 de marcgo de 2008, que seja emitidocBafieécnico Prévio
Conclusivo relativo a biossegurancga do organisnmetigamente
modificado (OGM) designado milho MON-87427-7 x M@X034-3
X DAS-01507-1 x MON-87411-9 X DAS-59122-7 x DAS-4®&9 e
seus Derivados, para Uso na Alimentagdo Humanaraahn

4.1. Informacgdes sobre os eventos:

O milho MON-87427-7 x MON-89034-3 x DAS-01507-1 xOWI-87411-9 x
DAS-59122-7 x DAS-40278-9, objeto desta solicitag&TNBio para
liberacdo comercial, é resultado de cruzamentasiclaentre variedades de
milho que contém cada um dos eventos isoladamEodi®s os eventos ja
foram individualmente liberados para uso comeraiaBrasil além de
participarem de outros eventos combinados, de nmamoplexidade que
também ja passaram por processos de liberacdo @aheegue estdo em uso
no Brasil.

O milho MON-87427-7 possui o gene cp4 epsps qudica@ proteina CP4
EPSPS, a qual promove tolerancia ao herbicida glifo© método de
introducéo foi a transformacao mediada Agrobacterium tumefaciens.



Liberado para alimentagdo humana em 21 paises,raigé® animal em 18 e
para cultivo em 8 paises (ISAAA, consulta feitafemereiro de 2019).
Liberado para os trés usos em sete paises inclBiradil, Argentina, Canada,
Estados Unidos da América e Japao. Liberado paraamercial no Brasil
em 2016.

O milho MON-89034-3 possui 0s genes crylA.105 @&b2 que codificam,
respectivamente, as proteinas CrylA.105 e Cry2abZuais promovem
resisténcia a determinados insetos praga da ordprddpera. O método de
introducéo foi a transformacao mediada Agirobacterium tumefaciens.
Liberado para alimentacdo humana em 21 paises ra#igé® animal em 18 e
para cultivo em 10 paises (ISAAA, consulta feitafeaereiro de 2019).
Liberado para os trés usos em oito paises includndsil, Argentina, Canada,
Estados Unidos da América e Japao. Liberado paraamercial no Brasil
em 2017.

O milho DAS-01507-1 (TC 1507) possui os genes ciyplat codificando,
respectivamente, as proteinas CrylF e PAT, as gu@isovem resisténcia a
determinados insetos praga da ordem Lepidopterardmcia ao herbicida
glufosinato de amoénio, respectivamente. O milho EDPAS07-1 foi obtido por
transformacao genética via aceleracdo de micropéasi, com a insercéo de
um fragmento de restricdo do plasmideo PHP8998.fEsimento possui
uma construcdo génica que contém o gene crylF diuBahuringiensis var.
aizawai e 0 gene pat oriundo do microrganismo gireyces
viridochromogenes. A expressao destes dois geoastilada por
promotores especificos, que regulam a transcrigdoRINA codificador das
proteinas CrylF e PAT. O hospedeiro do vetor PHP8X®8actéria
Escherichia coli. Liberado para alimentacdo human2puises,
alimentac&o animal em 17 e para cultivo em 12 pdISAAA, consulta feita
em fevereiro de 2019). Liberado para os trés usodeznpaises incluindo
Brasil, Argentina, Colémbia, Canada, Estados UnddoAdmeérica e Japao.
Liberado para uso comercial no Brasil em 2008.

O milho MON-87411-9 possui 0s genes cp4 epsps3Btry que codificam,
respectivamente, as proteinas CP4 EPSPS e CryaBlglais promovem
tolerancia ao herbicida glifosato e resisténciatarininados insetos praga da
ordem Coleoptera, respectivamente. Além dissoupassequéncia
codificadora do RNA dupla fita contendo um fragnoethd gene DvSnf7 que
promove resisténcia a Diabrotica virgifera. O métdd introducéao foi a
transformacao mediada pbgrobacterium tumefaciens. Liberado para
alimentacdo humana em 11 paises, alimentacédo ammale para cultivo em
5 paises (ISAAA, consulta feita em fevereiro de®0Liberado para os trés
usos no Brasil, Canada e Estados Unidos da Améilmerado para uso
comercial no Brasil em 2016.



O milho DAS-59122-7 possui os genes cry34Abl, cAl8be pat que
codificam, respectivamente, as proteinas Cry34A61y85Ab1, as quais
promovem resisténcia a determinados insetos pragadgm Coleoptera, e a
proteina PAT, a qual promove tolerancia ao herbigidosinato de amonio.
O meétodo de introducao foi a transformacéo medwdagrobacterium
tumefaciens. Liberado para alimentacédo humana em 15 paise®rghcao
animal em 12 e para cultivo em 3 paises (ISAAAsoda feita em fevereiro
de 2019). Liberado para os trés usos no Brasil, @Zardapéao e Estados
Unidos da América. O evento TC1507 x DAS-59122-7¢Hlex XTRA™)
foi liberado para uso comercial no Brasil em 2@ %&vento MON89034 x
MON88017 x TC1507 x DAS-59122-7 (Genuity® SmartStaxXaY liberado
para uso comercial no Brasil em 2016.

O milho DAS-40278-9 possui 0 gene aad-1 (aryloxgatlate dioxygenase 1
de Sphingobium herbicidovorans), que codifica agina AAD-1, a qual
confere tolerancia ao herbicida 2,4-D (acido 2,di@ofenoxiacético) e a
herbicidas do grupo dos ariloxifenoxipropionato©@Ps). O método de
introducéo foi a transformacao mediada por whiskaberado para
alimentacdo humana em 15 paises, alimentagdo aama0 e para cultivo
em 4 paises (ISAAA, consulta feita em fevereir@d#9). Liberado para os
trés usos no Brasil, Argentina, Canada e Estadadosgda América. Em
termos de resisténcia de plantas daninhas na@&utumilho, a resisténcia as
ariloxifenoxipropionatos é mais relevante do quesisténcia ao 2,4-D por
permitir o uso seletivo de herbicidas com acdo mmineas. E importante
ressaltar que outros herbicidas graminicidas d@sgirupos quimicos se
manterdo efetivos no controle do milho, sendoradtiera na eliminacéo de
tigueras. A resisténcia aos ariloxifenoxipropiosatcao 2,4-D, desde que
racionalmente utilizada, pode contribuir para o ejanle plantas daninhas
resistentes a outros herbicidas, como buva (Cosy2za e capim-amargoso
(Digitaria insularis). Liberado para uso Comereial 2015.

4.2. Caracterizagado molecular do inserto no organmso receptor

A andlise de Southern blot foi realizada com amagstie milho MON-87427-
7 x MON-89034-3 x DAS-01507-1 x MON-87411-9 x DAS122-7 x DAS-
40278-9 utilizando sondas especificas para os genamtor e35s (Sonda 1),
intron Hsp70 (Sonda 1), cp4 epsps (Sonda 2), cayd#A.cry2Ab2, crylF,
pat, cry3Bbl, cry34Abl, cry35Abl e aad-1. Todosarfes de hibridacéo
gerados por cada sonda para o0 milho MON-87427-TONN9034-3 x DAS-
01507-1 x MON-87411-9 x DAS-59122-7 x DAS-40278#8am idénticos
aos dos eventos individuais correspondentes. Qikadss indicam que a
estrutura dos genes, oriundos dos eventos indigidudo foi afetada pela
combinacao dos genes por melhoramento classianjlno MON-87427-7 x
MON-89034-3 x DAS-01507-1 x MON-87411-9 x DAS-5912% DAS-
40278-9.



Para confirmar a auséncia de sequéncias indesejadeor original no
genoma do milho DAS-40278-9, foram utilizadas serglze cobrem toda a
sequéncia do vetor original (OLP4A, B e C), que fa@em parte da
construcdo génica de interesse. Os resultadosanagicque apenas o inserto
desejado foi inserido no genoma do milho DAS-40278em qualquer outra
sequéncia adicional do vetor utilizado na transémdo.

4.3. Andlise do Produto da expressao e quantificac@la expressao das
proteinas

As proteinas CP4 EPSPS, CrylA.105, Cry2Ab2, Cry2H,, Ery3Bb1l,
Cry34Abl, Cry35Abl1 e AAD-1 no milho MON-87427-7 xOIN-89034-3 x
DAS-01507-1 x MON-87411-9 x DAS-59122-7 x DAS-402¥8emonstrou
estabilidade genotipica e fenotipica para cadaasrsdis eventos singulares
(MON-87427-7, MON-89034-3, DAS-01507-1, MON-87411BAS-59122-
7 e DAS-40278-9), e o fato dos genes exégenosiutidos apresentarem
segregacao mendeliana, permite a conclusao desggenes exdgenos
inseridos no genoma de milho atuam como se fossamsghaturais da
espécie. Como o milho MON-87427-7 x MON-89034-3A43201507-1 x
MON-87411-9 x DAS-59122-7 x DAS-40278-9 foi obtidor melhoramento
genético classico, e as evidéncias da estabilidasgenes no evento
combinado pelas andlises por Southern blot (item.8)) pode-se inferir que
os descendentes e as futuras geragdes do milho 87@R7-7 x MON-
89034-3 x DAS-01507-1 x MON-87411-9 x DAS-59122-DAS-40278-9
apresentardo também segregacdo mendeliana dosiggerédos nos eventos
singulares, assim como deverdo mostrar igualmetdbiBdade fenotipica e
genotipica.

4.4. Descricao dos Efeitos pleiotrépicos e epistétis dos genes

As andlises realizadas no milho MON-87427-7 x MC3O®1-3 x DAS-
01507-1 x MON-87411-9 x DAS-59122-7 x DAS-4027&#8) ensaios a
campo conduzidos em 2015 em oito regiées produttzasilno dos Estados
Unidos, com préaticas agronémicas adequadas e émsdagnbientais variadas
nao demonstraram efeitos pleiotropicos ou epiststios testes fora
realizados com o milho MON-87427-7 x MON-89034-BAS-01507-1 x
MON-87411-9 x DAS-59122-7 x DAS-40278-9, com selhmtontrole
convencional correspondente (Iso-hibrido), e cothasihibridos de
referéncia, em locais nos Estados de lllinois, ldndiana, Missouri,
Nebraska e Pensilvania.

4.5. Analises de Equivaléncia entre o milho GM emilho convencional

As avaliacdes de caracteristicas agrondmicas fooaduzidas para
investigar a equivaléncia entre



o0 milho MON-87427-7 x MON-89034-3 x DAS-01507-1 xOM-87411-9 x
DAS-59122-7 x

DAS-40278-9 e o milho convencional Iso-hibrido. fdtal, 19 caracteristicas
agron6micas foram

avaliadas neste estudo (populacao inicial, vigguléetulas, altura da planta,
florescimento masculino,

florescimento feminino, altura da espiga, stay graeamamento,
guebramento, espigas caidas, dias até

a maturidade fisiologica, populacéo final, contagknespigas, umidade de
graos, peso de 100 sementes,

produtividade, incidéncia de doencas, danos déoiresestresses abibticos).
As analises revelaram que os genes inseridos ndazram alteracdes na
composicao quimica e nutricional dos gréos e dagem, que assim
demonstra que ndo houve interacées dos genes emnddde genoma de
milho receptor e dos exdgenos.

4.6. Quantificacdo da expresssao das proteinas

Ensaios de campo foram realizados para determiegorassao das proteinas
CP4 EPSPS, Cryl1A.105, Cry2Ab2, CrylF, PAT, Cry3Bbd/34Ab1,
Cry35ADb1 e AAD-1 tendo os seguintes tratamentoB1arMON-87427-7 x
MON-89034-3 x DAS-01507-1 x MON-87411-9 x DAS-5912% DAS-
40278-9, milho contendo todos os respectivos eganthviduais e milho
controle convencional. Os ensaios de campo foralizaelos na safra de
2015, em oito locais de teste localizados nas esgadodutoras de milho dos
Estados Unidos, representando regides de praticas@agicas adequadas

e condicBes ambientais préprias para a culturaedeat Os ensaios de campo
foram realizados em locais nos Estados de lllinoisa, Indiana, Missouri,
Nebraska e Pensilvania. Os niveis de expressguro@snas foram
guantificados em amostras de folha (estadios deionento V2-V4, V9 e
R1), raiz (R1) , forragem (R5) e grao (R6) no miMON-87427-7, milho
MON-89034-3, milho DAS-01507-1, milho MON-87411ilho DAS-
59122-7, milho DAS-40278-9 e no milho combinado M8RI27-7 x MON-
89034-3 x DAS-01507-1 x MON-87411-9 x DAS-59122-DAS-40278-9,
tratado com e sem aplicac&o dos herbicidas 2,4HDsato, quizalofope e
glufosinato utilizando métodos quantitativos ESLISAm geral, os niveis de
expressao das proteinas CP4 EPSPS, Cry1A.105, G2yZxy1F,

PAT, Cry3Bb1, Cry34Abl, Cry35Abl e AAD-1 no milhormabinado (stack)
MON-87427-7 x MON-89034-3 x DAS-01507-1 x MON-8749 X% DAS-
59122-7 x DAS-40278-9 foram semelhantes aos eramyg nos seus
respectivos componentes individuais, indicandorgieehouve

alteracOes biologicamente significativas na ex@i@sss proteinas ao
combinar os milhos com os eventos individuais usanétodos de
melhoramento classico.



4.7. Andlise de Estabilidade Genotipica, capacidadke reproducéo,
sobrevivéncia, disseminacéo ou transferéncia de geninseridos para
outros organismos

As andlises apresentadas no documento demonstjaeammilho MON-
87427-7 x MON-89034-3 x DAS-01507-1 x MON-87411-DAS-59122-7
x DAS-4027 sao equivalente ao milho convencionat@ias as suas
caracteristicas fenotipicas, agronémicas, repraalkig nutricionais, com a
Unica diferenca representada pelas caracterisgtspgsificas aportadas pelos
genes inseridos. O fenétipo das plantas de milhdNAN8@427-7 x MON-
89034-3 x DAS-01507-1 x MON-87411-9 x DAS-59122-DAS-40278-9 é
equivalente ao fendtipo da planta original, no sgieefere aos 6rgaos
reprodutivos, a duracdo do periodo de desenvoloraanplanta e ao seu
método de propagacéo. Além disso, o milho MON-874X7/MON-89034-3
x DAS-01507-1 x MON-87411-9 x DAS-59122-7 x DAS-4829, assim
como o milho convencional, ndo sao espécies inga®|wno ecossistemas
naturais e nao apresentam tendéncia a prolifereorse planta daninha.

As modificacdes genéticas inseridas no milho MOMZFZ7 x MON-89034-
3 x DAS-01507-1 x

MON-87411-9 x DAS-59122-7 x DAS-40278-9, descragasdetalhe no
documento, ndo possuem

qualquer acao ou relacdo com 0s processos natigragproducao,
disseminagé&o e sobrevivéncia da

espécie receptora.

4.8. Avaliagéo de risco a saude humana e animal

Resultados da analise composicional do grdo egemado milho MON-
87427-7 x MON-89034-

3 x DAS-01507-1 x MON-87411-9 x DAS-59122-7 x DAB248-9,
incluindo analise centesimal,

fibras, minerais, aminoacidos, acidos graxos, \itas) anti-nutrientes e
metabolitos secundarios,

foram todos estatisticamente indistinguiveis desltados do Iso-hibrido, e
com valores dentro do

intervalo de valores dos hibridos nédo transgénisaslos como referéncia e
dos valores reportados na

literatura. Os resultados deste estudo demonsijamadéncia composicional
entre o milho

MON-87427-7 x MON-89034-3 x DAS-01507-1 x MON-8742X% DAS-
59122-7 x DAS-40278-9 e 0

milho ndo transgénico convencional.

Estudo de comparacéo entre o desenvolvimento eda sieifrangos de
cortealimentados com dieta preparada com farintmaili® do evento MON-



87427-7 x MON-89034-3 x DAS-01507-1 x MON-87411-DAS-59122-7

x DAS-40278-9, com a dieta de farinhas do milho g&meticamente
modificado (Iso-hibrido), e com dietas preparadatadnhas de trés hibridos
de milho comercial, por um periodo de 6 semanasaBipara as fases de
desenvolvimento, Inicial, de Engorda e de Acabamdotam preparadas
usando cada farinha de milho formulada para ateamieecessidades
nutricionais dos frangos em estudo. As dietas fgueeparadas usando cada
tipo de farinha milho com taxa de incluséo de apnadamente 52% na fase
Inicial, 55% na fase de Engorda e 58% no Acabam@éntoetodologia de
estudo usada é representativa do tipo de estusegieanca alimentar animal,
e foi conduzida em BPL de acordo com o U.S. EPA FIFRA

Good Laboratory Practices. Resultados demonstrauenmenhuma
observacdo anormal foi notada durante os examekizmos nas aves
selecionadas para o processamento no final docedtid houve diferencas
significativas para porcentagem de sobrevivéndieers aves que
consumiram o milho GM e o milho convencional Isbrltio, bem como entre
a porcentagem de sobrevivéncia entre machos e $é&eneaso dos animais.

Baseado nos resultados das analises realizadasjmatevado numero de
individuos avaliados e um volumoso namero de varg@studadas, pode-se
concluir que o milho transgénico MON-87427-7 x M@BIB34-3 x DAS-
01507-1 x MON-87411-9 x DAS-59122-7 x DAS-40278-9 é
nutricionalmente equivalente ao milho ndo transggétgo-hibrido
convencional.

5. Parecer: Com base nas informacdes apresentadas pela erbmesa
Agrosciences, CQB 107/99 e dados de literaturaudtada referente
ao processo 01250.057492/2018-63 de liberacéo caher
do milho transgénico MON-87427-7 x MON-89034-3 x $81507-1
x MON-87411-9 x DAS-59122-7 x DAS-40278-9, o quadjeadra-se
na Classe de Risco 1 (baixo risco individual e dbaizco para a
coletividade), de acordo com o Artigo 8 da Resalugarmativa n1/4
2, de 27 de novembro de 2006 da Comissao TécnidariNéde
Biosseguranca e conforme analise dos resultados dos
estudos realizados, considero que o evento naeajieeefeitos
adversos ao meio ambiente ou a saude humana el.afsgsian, sou
pelodeferimento desta solicitacdo com autorizacéo de uso de seus
graos, produtos e derivados para a alimentacaorraimaanimal,
processos de manipulacéo, transporte, comerciabzac
importagéo, exportagdo, armazenamento e descarte.

O artigo 40. da Resolugcéo Normativa 05 da CTNBieratio pela Resolugéao
Normativa 20 dessa Comissao, estabelece que "Aaedavoravel a
liberacdo comercial de Organismo Geneticamente fidado - OGM que
contenha mais de um evento, combinados atravé&lh®ramento genético



classico, cujos eventos individuais tenham sidgipmneente aprovados para
liberacdo comercial pela CTNBIo, aplicar-se-a ashinatdes possiveis dos
eventos individuais”

Literatura Consultada

SSOCIATION OF OFFICIAL ANALYTICAL CHEMISTS. Official nethods
of analysis of AOAC International. 16th ed. Arlingt 1995. v.2.

BARTHOLOMAEUS, A.; PARROTT, W.; BONDY, G.; WALKER, K. Tdn
use of whole animal studies in the safety assessofigenetically modified
crops: limitations and recommendations. Crit. Rienxicol., v.43, p. 1-24,
2013. Batista, R.,

BEEVER, D.E., GLENN, K., PHIPPS, R.H., 2003. A safetglaation of
genetically modified feedstuffs for livestock pration; the fate of transgenic
DNA and proteins. Asian Austral J Anim 16, 764-772.

BONDZIO, A., STUMPFF, F., SCHON, J., MARTENS, H., EIRSNIER,
R., 2008. Impact of Bacillus thuringiensis toxinyCAb on rumen epithelial
cells (REC) - a new in vitro model for safety asse=st of recombinant food
compounds. Food Chem Toxicol 46, 1976-1984.

BRAVO, A, GILL, S.S., SOBERON, M., 2007. Mode of actiof Bacillus
thuringiensis Cry and Cyt toxins and their potdrfbainsect control. Toxicon
49, 423-435.

CELLINI, F. et al. Unintended effects and their datecin genetically
modified crops. Food Chemistry Toxicology, v. 421p89-1123, 2004.

CHASSY, B. M. Can —omics inform a food safety asseent? Regulatory
Toxicology and Pharmacology, v. 58, S62-S70, 20Enhkocsik, C.,
Donovan, W.P., Jany, C.S., 1990. Activation ofygptc crystal protein gene
of Bacillus thuringiensis subspecies kurstaki byeglision and determination
of the crystal protein insecticidal specificity. Mdicrobiol 4, 2087-2094.

DE SCHRIJVER, A., DEVOS, Y., VAN DEN BULCKE, M., CADOP.,
DE LOOSE, M., REHEUL, D., SNEYERS, M., 2007. Risk asses# of GM
stacked events obtained from crosses between GMsviEends Food Sci
Tech 18, 101-109.

EMBREY SK, KORJAGIN VA, 2008. In Vitro Simulated GastFluid
Digestibility of Aryloxyalkanoate Dioxygenase-1 @abviation AAD-1). In.
Indianapolis, IN: Dow AgroSciences LLC.



GUTTIKONDA, S.2017. Sequence Similarity AssessmémAD-1 to
Known Allergens and ProteinToxins by Bioinformatisalysis In.
Indianapolis, IN, Dow AgroSciences LLC.

HAMMOND, B.G., HILEMAN, R.E., ASTWOOD, J.D., FUCHS, R,
2001. Safety and advantages of Bt. (Cry) protedsir Pap Am Chem S
222, U66-U67.

ISAAA:
http://www.isaaa.org/kc/cropbiotechupdate/transtaiportugueseweb/newsl
etter/default.asp. Acessado em 09/03/2019.

KOK, E. J.; KUIPER, H. A. Comparative safety assenfenbiotech crops.
Trends in Biotechnology, v. 21, n. 10, p. 439-440)2

KONIG, A. et al. Assessment of the safety of foddsved from genetically
modified (GM) crops. Food and Chemical Toxicology42, n. 7, p. 1047-
1088, 2004.

KONIG, A., COCKBURN, A., CREVEL, R.W.R., DEBRUYNE, E.,
GRAFSTROEM, R., HAMMERLING, U., KIMBER, I., KNUDSEN, I.,
KUIPER, H.A., PEIJNENBURG, A.A.C.M., PENNINKS, A.HBOULSEN,
M., SCHAUZU, M., WAL, J.M., 2004. Assessment of gafety of foods
derived from genetically modified (GM) crops. Famad Chemical
Toxicology 42, 1047-1088.

LADICS, G.S., 2008. Current codex guidelines foreasment of potential
protein allergenicity. Food and Chemical Toxicola@; S20-S23.

LONE, S.A., YADAV, R., MALIK, A., PADARIA, J.C., 2016Molecular
and insecticidal characterization of Vip3A protpioducing Bacillus
thuringiensis strains toxic against Helicoverpaigara (Lepidoptera:
Noctuidae). Can J Microbiol 62, 179-190.

MISHRA, A., GAUR, S.N., SINGH, B.P., ARORA, N., 2R1In silico
assessment of the potential allergenicity of transeg used for the
development of GM food crops. Food and Chemical daggy 50, 1334-
1339.

NARANJO, S.E., 2005. Long-term assessment of thextffof transgenic Bt
cotton on the abundance of nontarget arthropodaladnemies. Environ
Entomol 34, 1193-1210.

PARROTT, W., CHASSY, B., LIGON, J., MEYER, L., PETRICK, J.,
ZHOU, J., HERMAN, R., DELANEY, B., LEVINE, M., 2010. Aplation of



food and feed safety assessment principles to aeattansgenic approaches
to gene modulation in crops. Food and Chemical Taagy 48, 1773-1790.

RANDHAWA, G.J., SINGH, M., GROVER, M., 2011. Bioiifmatic
analysis for allergenicity assessment of Bacillugingiensis Cry proteins

expressed in insect-resistant food crops. FoodCimeinical Toxicology 49,
356-362.

RICROCH, A. E. Assessment of GE food safety usingntes” techniques
and long-term animal feeding studies. New Biotedbay v. 30, p. 349-354,
2013.

RUEBELT, M. C. et al. Application of two-dimensionalglectrophoresis to
interrogate alterations in the proteome of genlyicaodified crops. 1.
Assessing analytical validation. Journal of Agriatél and Food Chemistry,
V.54, n. 6, p. 2154-2161, 2006

SHIMADA, N., KIM, Y.S., MIYAMOTO, K., YOSHIOKA, M., MURATA,
H., 2003. Effects of Bacillus thuringiensis CrylAdxin on mammalian cells.
J Vet Med Sci 65, 187-191.

SONG P, 2010a. Potential Allergenicity AssessméiAD-1 Protein
Expressed in Maize Event DAS-40278-9 by Bioinforma#nalysis (Update:
March, 2010). In. Indianapolis, IN: Dow AgroScieadd.C.

STADLER, M.B., STADLER, B.M., 2003. Allergenicity predion by
protein sequence. FASEB J 17, 1141- 1143. WANG, EYH, Z.; HU, J,;
XU, H. B. Effects of 90-day feeding of transgenicride TT51 on the
reproductive system in male rats. Food and Chemical

STAGG NJ, THOMAS J, HERMAN RA, JUBERG DR, 2012. Acared 28-
day repeated dose toxicology studies in mice wytoayalkanoate
dioxygenase (AAD-1) protein expressed in 2,4-Dranté DAS-40278-9
maize. Regul Toxicol Pharmacol 62, 363-70.

Data: 11/03/2019
Dra. Helaine Carrer

Membro da CTNBIo



